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1 CTGGCTGCTGTGGAGTTTGTGACATACTAGGTGACACCCTTGGAGTCACTTC 
5 3 TCTTCAACTCCAGCTTAGAAGTGCGTGCCTGGCTCAGGGTCTGCACTGCAGCCTACTCCT 
113 TGCTTCAGGGCCTGACTGCAACGCCAAAGCCTATCCTATAGCGGCAGCGCCAGCAGCCAC 
173 TCAAACCAGCCACAGCTCCCCGGCAACCGAACCAXGAACACCGAAATGTATCAGACCCCC 

MfttAsnThrGluMetTyrGlnThrPro 

233 ATGGAGGTGGCGGTCTATCAGCTGCACAATTTCTCCACCTCCTTCTTTTCTTCTCTGCTT 
MetGluValAlaValTyrGlnLeuHiflAsnPheSerThrSerPhePheSerSerLeuLeu 

293 GG AGGGG ATGTGGTTTCCGTTAAACTGG ATAACAGTGCCTCCGGAGCCAGTGTGGTGGCC 
GlyGlyAspValValSerValLyaLeuAspAsnSerAlaSerGlyAlaSerValValAla 

353 CTAGACAACAAGATTGAGCAGGCCATGGACCTCGTGAAGAACCACCTGATGTACGCTGTG 
J.pnAHp&BnT.yflneGluG1nA1 aMpf- A apT.^n Va 1 T.yg AnnH \ gT,<=mMgi-TyT-A1 aVal 

ArgGluGluValGluVal^LeuLysGluGlnlleArgGluLeuLeuGluLysAsnSerGln 

473 CTGGu^GCGC GAGAACAQ^C^ 

LeuGluArgGluLeuThrLeuLeuLysThrLeuAlaSerProGluGlnLeuGluLysPhe 

533 CAGTCCCGGCTGAGCCCTGAAGAGCCAGCACCTGAAGCCCCAGAAACCCCGGAAACCCCG 
GlnSerArgLeuSerProGluGluProAlaProGluAlaProGluThrProGluThrPro 

593 GAAGCCCCTGGTGGTTCTGCGGTGIAAGTGGCTCTGTCCTTAGGGTGGGCAGAGCCACAT 
GluAlaProGlyGlySerAlaVal * 

653 CTTGTTCTACCTAGTTCTTTCCAGTTTGTTTTTGGCTCCCCAAGGGTCATCTCATGTGGA 
713 GAACTTTACACCTAACATAGCTGGTGCCAAGAGATGTCCCAAGGACATGCCCATCTGGGT 
773 CCACTCCAGTGACAG ACCCCTGACAAAG AGCAGGTCTCTGGAG ACTAAGTTGCATGGGGC 
833 CTAGTAACACCAAGCCAGTGAGCCTGTCGTGTCACCGGGCCCTGGGGGCTCCCAGGGCTG 
893 GGCAACTTAGTTACAGCTGACCAAGGAGAAAGTAGTTTTGAGATGTGATGCCAGTGTGCT 
953 CCAGAAAGTGTAAGGGGTCTGTTTTTCATTTCCATGGACATCTTCCACAGCTTCACCTGA 
1013 CAATGACTGTTCCTATGAAGAAGCCACTTGTGTTCTAAGCAGAAGCAACCTCTCTCTTCT 
1073 TCCTCTGTCTTTTCCAGGCAGGGGCAGAGATGGGAGAGATTGAGCCAAATGAGCCTTCTG 
1113 TTGGTTAAT ACTGTATAATGCATGGCTTTGTGCACAGCCCAGTGTGGGGTTACAGCTTTG 
1193 GG ATG ACTGCTT ATAAAGTTCTGTTTGGTTAGTATTGGCATCGTTTTTCTATATAGCCAT 
1253 AATGCGTATATATAGCCATAGGGCTAGATCTATATCTTAGGGTAGTGATGTATACATATA 
1313 C ACATACACCT ACATGTTG AAGGGCCT AACC AGCTTTGGG AGT ACTG ACTGGTCTCTTAT 
1373 CTCTT AAAGCT AAGTTTTTG ACTGTGCT AAT TTACCAAATTG ATCCAGTTTGTCCTTT AG 
1433 ATTAAATAAG ACTCG AT ATG AGGG AGGG AGGGG AAG ACCAGCCTCAC AATGCGGCCACAG 
1493 ATGGCTTGCTGCTGCAGTCCTCCCTGATCTGTCCACTGAAGACATGAAGTCCTCTTTTGA 
1553 ATGCCAAACCCACCATTCATTGGTGCTGACTACATAGAATGGGGTTGAGAGAAGATCAGT 

1673 TTGTTTGTTTGTTTTTGTTTTTTGTTTTTCTTTTTTAAGTTCTTGTGGGGAAACTTTGGG 
1733 GTTAATCAAAGG ATGT AGTCCTGTGGTAG ACCAG AGG AGTAACTAGTTTTG ATCCTTTGG 
1793 GGTGTGG AAAATGTACCCAGGAAGCTTGTGTAAGGAGGTTCTGTGACAGTGAACACTTTC 
1853 CACTTTCTG ACACCTCATCCTGCTGTACG ACTCCAGGATTTGGATTTGGATTTTTCAAAT 
1913 GTAGCTTGAAATTTCAATAAACTTTGGTCCTTTTTCTAAAAATAAAAAAAAAAAAAAAAA 
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Fig. 1 1 
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1 AATTCGGGGGCCGTGGAGTTTGTGACATACGAGGTGACACCCCTCGAGTCACTTCCCTTC 
6 1 AACTCCAGCTGGAGCGCCTGCTTGGCTTTGGGTTCGTTCTGCAGCCTTCGCCCCGCTCCT 
121 AGCCTCAGGGCCGGACTCCAGCGCAGAGCCCAGCCCAGCGCAGCCTGCCAGCAGCCACCC 
181 AGCCGCCCAGCCGCCCAGCCCCGCACGAAACCCGGCCAGAGCTTCCTAGCAGCCCGAGCC 
241 AIGAACACCGAAATGTATCAGACCCCCATGGAGGTGGCGGTCTACCAGCTGCACAATTTC 
MetAsnThrGluMetTyrGlnThrProMetGluValAlaValTyrGlnLeuHisAsnPhe 

301 TCCATCTCCTTCTTCTCTTCTCTGCTTGGAGGGG ATGTGGTTTCCGTTAAGCTGG ACAAC 
SerlleSerPhePheSerSerLeuLeuGlyGlyAapValValSerValLyBLeuAspABn 

361 AGTGCCTCCGGAGGCAGCGTGGTGGCCATAGACAACAAGATCG AACAGGCCATGGATCTG 
SerAlaSerGlyAlaSerValValAlalleAspAsnLysIleAspGlnAlaMetABpLeu 

421 GTGAAGAATCATCTGATGTATGCTGTGAGAGAGGAGGTGGAGATCCTGAAGGAGCAGATC 
ValLysAsnHisLeuMetTyrAlaValArgGluGluValGluIleLeuLysGluGlnlle 

481 CGAGAGCTGGTGGAGAAGAACTCCCAGCTAGAGCGTGAGAACACCCTGTTGAAGACCCTG 
ArgGluLeuValGluLysAsnSerGlnLeuGluArgGluAenThrLeuLeuLyeThrLeu 

541 GCAA(|cCCAGAGCAGCTGGAGAAGTTCCAGTCCTGTCTGAGCCCTGAAGAGCCAGCTCCC 
AlaSerProGluGlnLGuGluLysPheGlnSerCysLeuSerProGluGluProAlaPro 

■ ' \ . • 

601 GAATCCCCACAAGTGCCCGAGGCCCCTGGTGGTTCTGCGGTGIAAGTGGCTCTGTCCTCA 
GluSerProGlnValProGluAlaProGlyGlySerAlaVal * 

661 GGGTGGGCAGAGCCACTAAACTTGTTTTACCTAGTTCTTTCCAGTTTGTTTTTGGCTCCC 
721 CAAGCATCATCTCACGAGGAGAACTTTACACCTAGCACAGCTGGTGCCAAGAGATGTCCT 
781 AAGGACATGGCCACCTGGGTCCACTCCAGCGACAGACCCCTGACAAGAGCAGGTCTCTGG 
841 AGGCTGAGTTGCATGGGGCCTAGTAACACCAAGCCAGTGAGCCTCTAATGCTACTGCGCC 
901 CTGGGGGCTCCCAGGGCCTGGGC AACTT AGCTGC AACTGGCAAAGGAGAAGGGTAGTTTG 
961 AGGTGTGACACCAGTTTGCTCCAG AAAGTTTAAGGGGTCTGTTTCTCATCTCCATGGACA 
1021 TCTTCAACAGCTTCAGCTGACAACGACTGTTCCTATGAAGAAGCCACTTGTGTTTTAAGC 
1081 AGAGGCAACCTCTCTCTTCTCCTCTGTTTCGTGAAGGCAGGGGACACAGATGGGAGAGAT 
1141 TGAGCCAAGTCAGCCTTCTGTTGGTTAATATGGTATAATGCATGGCTTTGTGCACAGCCC 
1201 AGTGTGGGATTACAGCTTTGGGATGACCGCTTACAAAGTTCTGTTTGGTTAGTATTGGCA 
12 6 1 TAGTTTTTCTATATAGCCATAAATGCGTATATATACCCATAGGGCTAGATCTGTATCTTA 
1321 GTGTAGCGATGTATACATATACACATCCACCTACATGTTGAAGGGCCTAACCAGCCTTGG 
1381 GAGTATTGACTGGTCCCTTACCTCTTATGGCTAAGTCTTTGACTGTGTTCATTTACCAAG 
1441 TTGACCCAGTTTGTCTTTTAGGTTAAGTAAG AACTCG AGAGTAAAGGCAAGGAGGGGGGC 
1501 CAGCCTCTGAATGCGGCCACGGATGCCTTGCTGCTGCAACCCTTTCCCCAGCTGTCCACT 
1561 GAAACGTGAAGTCCTGTTTTG AATGCCAAACCCACCATTCACTGGTGCTGACTACATAGA 
1621 ATGGGTTG AGAG AAGATCAGTTTGGGCTTCACAGTGTCATTTGAAAAAGCGTTTTTGTTT 
1681 TGTTTTGAATTATTGTGGAAAACTTTCAAGTGAACAGAAGGATGGTGTCCTACTGTGGAT 
1741 GAGGGATGAACAAGGGGATGGCTTTGATCCAATGGAGCCTGGG AGGTGTGCCCAGAAAGC 
1801 TTGTCTGTAGCGGGTTTTGTGAGAGTGAACACTTTCCACTTTTTGACACCTTATCCTGAT 
1861 GTATGGTTCCAGGATTTGGATTTTG ATTTTCCAAATGTAGCTTG AAATTTCAATAAACTT 
1921 TGCTCTGTTTTTCTAAAAAATAAAAA 
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1 . . .CTGGCTGCTGTGGAGTTTGTGACATACTAGGTGACACCCTTGGAGTC 47 

I I It I I | | | I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Mill 
1 aattcgggggccgtggagtttgtgacatacgaggtgacacccctcgagtc 50 

48 ACTTCTCTTCAACTCCAGCTTAGAAGTGCCTGCCTGGCTCAGGGTCTGCA 97 

I I III Mil II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
51 acttcccttcaactccagct . . ggagcgcctgcttggctttgggttcgtt 98 

■ • • ' • ■ • • 

98 CTGCAGCCT ACTCCTTGCTTCAGGGCGTGACTGCAACGCCAAA 140 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III I 

99 ctgcagccttcgccccgctcctagcctcagggccggactccagcgcagag 148 

• ■ ».•->• • 
141 GCCTATCC TATAGCGGCAGCGCCA 164 

II II ,111111 
14 9 cccagcccagcgcagcctgccagcagccacccagccgcccagccgcccag 198 

• • . • • • 

165 GCAGCCACTCAAACCAGCCACAGCTCCCCGGCA ♦ ACCGAACCATGAACAC 213 

I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
199 ccccgcacgaaacccggccagagcttcctagcagcccgagccatgaacac 248 

• • • • • 
214 CGAAATGTATCAGACCCCCATGGAGGTGGCGGTCTATCAGCTGCACAATT 263 

1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 ! 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

249 cgaaatgtatcagacccccatggaggtggcggtctaccagctgcacaatt 298 

• • • • • 

2 64 TCTCCACCTCCTTCTTTTCTTCTCTGCTTGGAGGGGATGTGGTTTCCGTT 313 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I il l I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

2 99 tctccatctccttcttctcttctctgcttggaggggatgtggtttccgtt 348 

• • • . • • 
314 AAACTGGATAACAGTGCCTCCGGAGCCAGTGTGGTGGCCCTAGACAACAA 363 

II I I I I I I I I I I ill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

34 9 aagctggacaacagtgcctccggagccagcgtggtggccatagacaacaa 398 

3 64 GATTGAGCAGGCCATGGACCTCGTGAAGAACCACCTGATGTACGCTGTGA 413 

III I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I. I I I I I I I 

3 99 gatcgaacaggccatggatctggtgaagaatcatctgatgtatgctgtga 448 

• - • • • • 

414 GAGAGGAGGTGGAGGTCCTAAAGGAGCAGATTCGTGAGCTGCTTGAGAAG 4 63 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I | | | I I I I I 
449 gagaggaggtggagatcctgaaggagcagatccgagagctggtggagaag 498 

• • • • • 

4 64 AACTCCCAGCTGGAGCGCGAGAACACCCTCCTGAAGACGCTGGCAAGCCC 513 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I 
499 aactcccagctagagcgtgagaacaccctgttgaagaccctggcaagccc 548 

• • ■ ■ m 

514 CGAGCAACTGGAAAAGTTCCAGTCCCGGCTGAGCCCTGAAGAGCCAGCAC 5 63 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
549 agagcagctggagaagttccagtcctgtctgagccctgaagagccagctc 5 98 

5 64 CTGAAGCCCCAGAAACCCCGGAAACCCCGGAAGCCCCTGGTGGTTCTGCG 613 

I III M III II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II 

599 ccgaatcccca caagtgcccgaggcccctggtggttctgcg 639 
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614 GTGTAAGTGGCTCTGTCCTTAGGGTGGGCAGAGCCAC. .ATCTTGTTCTA 661 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
640 gtgtaagtggctctgtcctcagggtgggcagagccactaaacttgtttta 689 

• • • • • 

662 CCTAGTTCTTTCCAGTTTGTTTTTGGCTCCCCAAGGGTCATCTCATGTGG 711 

I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

690 cctagttctttccagtttgtttttggctcccca^gcatcatctcacgagg 739 

• • • • * 

712 AGAACTTTACACCTAACATAGCTGGTGCCAAGAGATGTCCCAAGGACATG 761 

I II I II II I I I I I II II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
740 agaactttacacctagcacagctggtgccaagagatgtcctaaggacatg 789 

• • ■ - ■ ■ • 

762 CCCATCTGGGTCCACTCCAGTGACAGACCCCTGACAAAGAGCAGGTCTCT 811 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
790 gccacctgggtccactccagcgacagacccctgac.aagagcaggtctct 838 

• • • • . • 

812 GGAGACTAAGTTGCATGGGGCCTAGT AACACCAAGCCAGTGAGCCTGTCG 861 

I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

839 ggaggctgagttgcatggggcctagtaacaccaagccagtgagcctctaa 888 

• . .• • . • • 

8 62 IrGTC ACCGGGCCCTGGGGGCTCCCAGGG . CTGGGCAACTTAGTTACAGCT 910 

II III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II 

889 tgctactgcgccctgggggctcccagggcctgggcaacttagctgcaact 938 

• • • • • 

911 GACCAAGGAGAAAGTAGTTTTGAGATGTGATGCCAGTGTGCTCCAGAAAG 960 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

939 ggcaaaggagaagggtagtttgaggtgtgacaccagtttgctccagaaag 988 

• • • . ■ • 

961 TGTAAGGGGTCTGTTTTTCATTTCCATGGACATCTTCCACAGCTTCACCT 1010 

I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
989 tttaaggggtctgtttctcatctccatggacatcttcaacagcttcacct 1038 

• • <.•.-• • 
1011 GACAATGACTGTTCCTATGAAGAAGCCACTTGTGTTCTAAGCAGAAGCAA 1060 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

1039 gacaacgactgttcctatgaagaagccacttgtgttttaagcagaggcaa 1088 
1061 CCTCTCTCTTCTTCCTCTGTCTTTTCCAGGCAGGGG . CAGAGATGGGAGA 110 9 

I II I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
1089 cctctctcttc. tcctctgtttcgtgaaggcaggggacacagatgggaga 1137 

• ■ • . • • 
1110 GATTGAGCCAAATGAGCCTTCTGTTGGTTAATACTGTATAATGCATGGCT 115 9 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
1138 gattgagccaagtcagccttctgttggttaatatggtataatgcatggct 1187 

m • ■ ■ • 

1160 TTGTGCACAGCCCAGTGTGGGGTTACAGCTTTGGGATGACTGCTTATAAA 1209 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
1188 ttgtgcacagcccagtgtgggattacagctttgggatgaccgcttacaaa 1237 

1210 GTTCTGTTTGGTTAGTATTGGCATCGTTTTTCTATATAGCCAT . AATGCG 125 8 

I I II I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

1238 gttctgtttggttagtattggcatagtttttctatatagccataaatgcg 1287 

125 9 TATATATACCCATAGGGCTAGATCTATATCTTAGGGTAGTGATGTATACA 1308 

I I I I I I I III I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I 
12 8 8 tatatatacccatagggctagatctgtatcttagtgtagcgatgtataca 1337 



Fig. 14 (cont) 
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1309 TATACACATACACCTACATGTTGAAGGGCCTAACCAGCTTTGGGAGTACT 1358 

I I I I I I I II I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 

1338 tatacacatccacctacatgttgaagggcctaaccagccttgggagtatt 1387 

135 9 GACTGGTCTCTTATCTCTTAAAGCTAAGTTTTTGACTGTGCTAATTTACC 1408 

MINIMUM I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
1388 gactggtcccttacctcttatggctaagtctttgactgtgttcatttacc 1437 

• • • • - ■ - • 

14 09 AAATTGATCCAGTTTGTCCTTTAGATTAAATAAG . ACTCGATATGAGGGA 1457 

II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

1438 aagttgacccagtttgtcttttaggttaagtaagaactcgagagtaaagg 1487 

• • • » * . 

14 58 GGGAGGGGAAGACCAGCCTCACAATGCGGCCACAGATGCGTTGCTGCTGC 1507 

III I I I I I I II I II III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

14 88 caaggaggggggccagcctctgaatgcggccacggatgccttgctgctgc 1537 

1508 AGTCC . TCCCTGATCTGTCCACTGAAGACATGAAGTCCTCTTTTGAATGC 1556 

I II I II I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I 

1538 aaccctttccccagctgtccactgaa . acgtgaagtcctgttttgaatgc 1586 

1557 CAAACCCACCATTCATTGGTGCTGACTACATAGAATGGGGTTGAGAGAAG 1606 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

1587 caaacccaccattcactggtgctgactacatagaat . gggttgagagaag 1635 

• • * ■ • • 
1607 ATCAGTTTGGACTTCACATTTTTGTTTTAAGTTTTAGGTTGTTTTTTTTT 1656 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

1636 atcagtttgggcttcacagtgtcatttgaa. ... . . aaagcgtttttgttt 1680 

1657 GGTTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGTTTTTGTTTTTTGTTTTTCTTTT 1706 

II II II I I I II 1 

1681 tgttttgaattattgt 1696 

. • . . . 

1707 TTAAGTTCTTGTGGGGAAACTTTGGGGTTAATCAAAGGATGTAGTCCTGT 1756 

II I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I II 
1697 ............ . ggaaaactttcaagtgaacagaaggatggtgtcctac 1733 

. . ■ • . 

1757 GGTAGACCAG AGGAGTAACTAGTTTTGATCCTTTGGGGTGTGGA 1800 

I I I I II \ \\ I I I I I I I I I I I I I I III 

173 4 tgtggatgagggatgaacaaggggatggctttgatccaatggagcctggg 1783 

. . ■' • . 

1801 AAATGTACCCAGGAAGCTTGTGT . AAGGAGGTTCTGTGACAGTGAACACT 184 9 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I II I I I I I I 
1784 aggtgtgcccagaaagcttgtctgtagcgggttttgtgagagtgaacact 1833 

1850 TTCCACTTTCTGACACGTCATCCTGCTGTACGACTCCAGGATTTGGATTT 18 99 

MINIMI MINIM II III I II M I N N N N I II II I II 
18 3 4 ttccactttttgacaccttatcctgatgtatggttccaggatttggattt 1883 

1900 GGATTTTTCAAATGTAGGTTGAAATTTCAATAAACTTTGCTCCTTTTTCT 194 9 

MINI III I I II I I II I II I I II II II I I I II II I I II I . I I I I 
188 4 tgattttccaaatgtagGttgaaatttcaataaactttgctctgtttttc 1933 

195 0 AAAAATAAAAAAAAAAAAAAAAA 197 2 

I I II I Mill 
1934 taaaaaataaaaa 1946 

Fig. 14(Cont.) 



20/20 

mO 1 MNTEMYQTPMEVAVYQLHNFSTSFFSSLLGGDWSVKLDNSASGASWAL 50 
hG 1 MNTEMYQTPME VAVYQLHNFS I S FFS SLLGGD WS VKLDNS ASG AS WA I 50 

ss=sssssasssassss=ssa s=s==ssssss==ssss3ssaass=s=- 

hT 2 KSQWCRPVAMDLGVYQLRHFSISFLSSLLGTENASVRLDNSSSGASWAI 51 

• * • " * • 

nO 51 DNKIEQAMDLVKNHI^YANHIEEVEVLKEQIRELLEKNSQLERENTLLKTL 100 

hG 51 DNKIEQAMDLVKNHLMYAVREEVEILKEQIRELVEKNSQLERENTLLKTL 100 
hT 52 DNKIEQAMDLVKSHLMYAVREEVEVLKEQIKELIEKNSQLEQENNLLKTL 101 
hD 1 MDLVKNHLMY AVREE VE I LKEQI RELVEKNSQLERENTLLKTL 41 

• • • . - . - - - 
nG 101 ASPEQLEKFQSRLSPEEPAPEAPETPETPEAPGGSAV* 138 

hG 101 ASPEQLEKFQSCLSPEEPAPES. • • PQVPEAPGGSAV* 135 

aaascaasaas assasaass- m— assssassss 

hT 102 ASPEQLAQFQAQLQTGSPPATTQPQGTTQPPAQPASQGSGPTA* 145 
hD 42 ASPEQLEKFQSCLSPEEPAPES . . . PQVPEAPGGSAV* 
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